miRBase precursor : hsa-mir-33b

Total read count 119
hsa-miR-33b-5p read count : 18
hsa-miR-33b-3p read count : 1 GuG
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............... QUYJCAUUGCUGUUGCAUUD - - « = - -« e e m mmoem e mmm e m mm e mm e e e e e e e e e e e 1 0 hsa
............... gUQCAUUGCUGUUGCAUUGA . . - - e et e oee e eeiecmaamecmacsanscanacasansananasneannannnns 1 1 hsa
............... QUYJCAUUGCUGUUYCAUUGC - « = - - - e e o m m e e m m e e m e e m e e e e e e e e e m e em e m e e 6 0 hsa
............... 9CYCAUUGCUGUUICAUUGC - - = - -« e e c m m e e e mmm e m m e e mm e e e e e e e m e e e e 1 1 hsa
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............... QUYCAUUGCUGUUJCAUUGCAA - - - - s e o o e e e e e e e m e e e e e e e e e e e e e e e 1 1 hsa
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