miRBase precursor

: hsa-mir-548al

Total read count (77
hsa-miR-548al read count : 4 R u%s
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hsa-miR-548al
5"- ggucggugcaaaaguaauugcuguuuuugccauuaaaaauaauggcauuaaaaguaauggcaaaaacggcaaugacuuuuguaccaaucuaavaucu -3 exp
(A (T (5 ) ) ) T 5555 ) ) 3D ) ) D)) ) DD 15 ) DD D 55D D) D 15 ) ) FRus reads mm sample
......... AAAaAagUAAUUGCGOUUUUUG - « - -« e e e e e e e e e e e e e e e e s s e s s sssssaoasaaasaaaaaaaaaeasaaaaaaaaeeenennnn 13 1 hsa
......... A88agUAAUUGCGQUUUUUGC - - - - - s e o m e e e m m e e m e et m e e e e e e e e e e e e e e e 15 1 hsa
......... fzE=FoE=To [UE=T=TUTE T Tol€ 10 01U 0T oo o 1 hsa
.......... AAAGUAAUUGCGOUUUUU .« « ¢ o e e e e e e e e e e e e e e e e e s e s sssasosaoaeaaaaaaaaaaaaaaaaaeaeaaaeeeaennnnn 2 1 hsa
.......... AAAGUAAUUGCGOUUUUUG - -« - - c e e e o m e e m m e e e m e e mm e m e e e e e e e e e e e e e 18 1 hsa
.......... FE=FoTe [UE= E=TUIU o ol U 1U U TU T Ty 12 1 hsa
.......... AAaAagUAAUUGCGOUUUUUGCC . « « « e e e e e e e e e e e e e e e e e s s s essssssasaaasaaaaaaaaaaaaaeaeaaaeeeaenennn 4 1 hsa
.......... A88JUAAUUGCGYUUUUUGCCA A - - -« w o c m e e m m e e e e mm e e m e e m e e e et e e e e e e e e e e 1 1 hsa
........... AAGUAAUUGCGYUUUUUGC . -+« - e e e e m e m e m e m e m e m e e e mm e emmmnanscescasaneenennnnenn 1 1 hsa
....................................................... aauggcaaaaacygCaaugacU. - - - v e cveaamenann- 1 0 hsa
............................................................... aaacggcaaugacuuuuguacU. ... ... . ... 1 1 hsa
................................................................. acggcaaugacuuuuguaccaC. ......... 1 1 hsa
.................................................................. cggcaaugacuuuuguaccaa. - - - -« - - - - 2 0 hsa



