miRBase precursor : hsa-mir-548h-3

Total read count : 50
hsa-miR-548h-5p read count 47 UCaL (GPA
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......................... UQCaaaagUAAUCGUGQUUUUU - -« o o o e e c m e e e m e et m e e e m e e m e e m e e e e e e e e e e 1 1 hsa
........................... CaaaaguUAAUCYUGGUUUUUG . - -« -« e e e m e e e m e n e e e m e mm e mmmemmscaecsnnsenecannanennennnnnn 1 1 hsa
........................... Ca88agCaAUCYCYGUUUUUG - - - - -« @ o o m e e m m e e m e e e m e et m e e e e e e e e e e e e e e e 2 1 hsa
............................ A28agUAAUUGCHGUUUUUD - « - - -« e e o o m e e mm e e mm e e m e e e m e e m e e e e e e e e 13 1 hsa
............................ 2288agUAAUUGCOGUUUUUGU . - -« -« e e m e e e e m e n e e m e m e e m e m e e e mm e e 1 1 hsa
............................ Q28agUAAUCYCYJUUUUUGUC - - - - 4« o o o e e m m e e m e e e e e e m e m e mm e m e m e e e e e e e e e eea e 5 0 hsa
............................ A28agUAAUCYCYJUUUUUGUCE - - -« « -« c e e e m e e m e e e m e e e m e e m e e e e e e e e e e e e 3 0 hsa
............................ 288agUAAUCUCGUUUUUGUCE - « -« - e e e e e m e m e e m e n e e m e mm e e mm e memnecennennnnnnnnn 1 1 hsa
............................. AAAGUAAUUGCGGUUUUU - - - 4 e o o m e e o m e e o m e e e m e m e m e e m e e e e et e e e e e eea e 2 1 hsa
............................. A88QUAAUUGCHGUUUUUG - - « = - - - e e e m e e e m e e e e mmm e m e e m e e e e e e e e e e e 18 1 hsa
............................. 28agUAAUUGCYGUUUUUGU - « - - o e et n e e e m e m e e m e m e e e mamsanscsaasnneananennennnennn 1 1 hsa
................................................................ C€aaaGacugCaaUUACUUUUGC - - - -« « o mwe e e meeammeaemeeaema s 2 1 hsa



