miRBase precursor : hsa-mir-1193

Total read count : 68
hsa-miR-1193 read count : 68
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5"- guagcugaggggaugguagaccggugacgugcacuucauuuacgauguaggucacccguuugacuauccaccagcgec -3 exp
< CCCC- (- CCCCLCCCCCC- CCCCCC-CCCC- - (- - MOINDMNDNIMNNIN)...  reads mm sample
......... 0090aUgQUAJACCYGUGAC - « « = - -« « « o = m e e mm e e e e e e e e e e 1 0 hsa
......... 090augguUaAgACCYGUOIACTU - - - - -« « o c m e e mm e e e e e e e e e 1 0 hsa
......... 00gaugguagacCggUQacCTUg - - « -« - e a e mmmmnmeenena e e e 3 0 hsa
......... 099augguagacUggugacCOUOC. « « « .« c v e e e e e e e e s s s e e e e e e e 1 1 hsa
......... 099augguaCacCggUOACTUGC - - -« - -« w e mme e e e e e e 1 1 hsa
......... 099augguagalcggugacyUQC . . - « v c v e e mam e e mmamm e ma e 1 1 hsa
......... gggaugguagaccggugacgugU. . ..ot iaisaaaaeaaaaaaaaaaaan 1 1 hsa
......... 090augguagacCggUOACTUGC - - -« = - -« w e mm e e m e e e e e e e 38 0 hsa
......... g0gaugguagacCcggugacyUOA . . - .. w e e e e e a e e e e 1 1 hsa
......... gggaugguagaccggugacguUC. . .. c i i it i i i aasaaaaaaaaaaaaaaaaan 1 1 hsa
......... 099augguagacUgguUOACOUGCA - - « « - - - w e m m e e me e e e e e e 1 1 hsa
......... 009augguagacCygUQIACTUGCA - « - « -« - e m e s e e me e e e m e e e 9 0 hsa
......... gggaugguagaccggugacgugeal. . ..o i it sssaaaaaaaaaaaaaaaan 5 1 hsa
......... 090augguagaccgguUgaCOUYGCAAUU - - - -« « - c e e e e e e e e e e e e 1 1 hsa
............ augguagaccggugacgugCal. .. ... n i i i i h i e ieaeceaaea e aeaaaaaaa 1 1 hsa
............. UQQUAGACCHGUIACHUGCA A - - -« = o o x e m e mm e e m e e e e e ea e 2 0 hsa
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