miRBase precursor : hsa-mir-1254-2
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Total read count 1174
hsa-miR-1254 read count : 174 -
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5"- cugagccuggaagcuggagccugcagugagcuaugaucaugucccuguacucuageecugggea -3¢ exp
N (S (A S 2-DDDMMN-D).  reads mm sample
.ugaCccuggaagcuggagccugcagu 1 1 hsa
.ugagccuggaagcuggagccugcagu. . - 1 0 hsa
%o oTolU T [ F=ToTe o1 UTe o F- Lo o o] U 1 1 hsa
- -0agCCuggaagCUgYAGCCUGC - - - -« w  c m e e emm e e e e 1 0 hsa
. .gagccuggaageuggagecugU. - oo i e e e eee e 1 1 hsa
- .0agccuggaagCuggagCBUQOCaA. « « v o v o e c e i e e e e e e e e e 1 1 hsa
- -0agCcCuggaagCUggAgCCUGCA - - -« = o mw e e mem e e m e e e ea e 10 0 hsa
- -gagccuggaageuggalCCUGCa . - - v v oo v e e i e e e e a e e 1 1 hsa
. .gagccuggaagcuggalUCCUgCag. - v v e v e mv e e cmemm e e amammm e 1 hsa
..gagccuggaagecuggagecugeal. - . ..o i e e e e e e e e e e eaaaaaas 4 1 hsa
- -0agccuggaagCuUggagCCUGCAY - - « « - - -« e e mem e m e e e e 17 0 hsa
- .0agccuggaagcuggageCCugCaA. - oo v e i e i i e e e e e 3 1 hsa
. .Cagccuggaagcuggagccugeagu. - - 1 1 hsa
. .gagccuggaagcuggagccugcagu 21 0 hsa
. .gagccuggaageuggageCulCagu. v v v o v e ce e e c e i e e e e e e 1 1 hsa
. .gagccuggaageuggCygCCUgCagU.- - - - o oo i e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e e 1 1 hsa
. -gagccuggaagcuggagCCuUgCagA . - . o o o v et e e e e ee e 1 1 hsa
. .gagccuggaagcuggagccugcalu. . . 1 1 hsa
. .gagccuggaagcuggagccugcaguu 4 1 hsa
- .0agccuggaagCuggagCCUgCAGUY . - « -« - wcam e e m e cmm e e m e e e 3 0 hsa
. .gagccuggaagcuggagcCugCaguA. - .. vt h it i e e e ea e e 1 1 hsa
. -gagccuggaagcuggagCCUGCAGUO@ - - - -« « o - - e e e e mewmm i em e ea e 2 0 hsa
. .gagccuggaagcuggageecugeagugU. . o o oo i i i i et e e ieee e 6 1 hsa
. .gagccuggaagcuggagecugeagugC. v v e i e it e i e i e e e e e e 1 1 hsa
. .AQgCCUQQYaaAgCUGYAGCCUGCA - - - -« x a o mmwm e e e e e e ea e 2 0 hsa
. .agccuggaalcuggagCCUGCAT - - - -« « - c e e s mme e e e e e e e 1 1 hsa
. .agCccuggaagcuggagCCugCaA. . .. v it it e i e a e e e e ea e 1 1 hsa
. .agCcCcuUggaagCuUggagCCUYCGQ - - -« v a o cw e e i e e e e e ea e aaa e 1 1 hsa
. .agccuggaagcCggagccugceag.- - - - 1 1 hsa
. .agCcCUggaagCUYGAGCCUGCAG - « -« - v c e e e memmmm e mm e me e e e 11 0 hsa
. .agccuggaageuggagClUugCagU. - - oo oo i i i e e e e e e e e e e e e e e e e aaaaaaas 1 1 hsa
. .agCcCcuggaagCUgAagCCUJCAGU - - -« w - - c e e ee e e e 1 1 hsa
. .agcCuggaagCcuggagCCUgCaAQU . -« - v s v e e c e c e m e mmm e m e e e e 31 0 hsa
. .agccuggaagcuggagccugcagA. - . 2 1 hsa
. .agCcCuUggaagCcuUggagCCUGCaAGUD - - -« -« e e o e c e m e ma e m e e aaeaaaa 0 hsa
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hsa-miR-1254

cugagccuggaagcuggagccugcagugagcuaugaucaugucccuguacucuageccugggea

. .agccuggaageuggagecugeaguU. .. i i it e i i e e e eea e 1 1 hsa
. .agccuggaageuggagecCugeaguA . . o v n et e i i e e e e ee e 1 1 hsa
. .agccuggaagcuggagCCUgCAQUAB . « - o - c v e oo cee e i e e e e e ea s 2 1 hsa
- .agCccuggaagcuggagCCUgCaAgUOa. - « -« - a v o e c e c e cmma e m e ea e 6 0 hsa
. .agccuggaagcuggagecugeagugU. - v o w e in i e i e i e e i e e e 20 1 hsa
...... CUQQaagCUJGAGCCUGCAGU - = - -« w w o mmw e mem e e memm e eea e 1 0 hsa



