miRBase precursor : hsa-mir-497
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....................... C€ageagcacacugUOQUUUUU. . - - o o o e e e e e e e e e e e e e e e e e 4 1 hsa
....................... CagCagCaCaACUGUIGUUUGU . - - -« e e m e m e e m e m e e m e m e e e mm e e e e 33 0 hsa
....................... [o2=ToTox=To ox=To1U o1 T 11 T [ 01T T 1 1 hsa
....................... €agCagcacaCuUgUIQUUUUUA. - - - - o ot e e e e e e e e e e e e e e e e e e 1 1 hsa
....................... [or=To[er=T0 o%=Tor=ToTU e 8o o U 101U o U F- 1 1 hsa
....................... cagcagcacacugugguUUUUU . . . ol i i e e e e aaaaaaaaaaaaaaaaaaaeaeaaaaaaaaaaean 1 1 hsa
....................... [or=ToTor=To [er=Tor=ToT8 [o 8T o 8T8 U Lo U T 40 0 hsa
....................... €agcagcacacugugguUUUGUAU . . . .. ot ottt e it e eaaee e e eeeeaee e ae e 2 1 hsa
........................ AQCAYCACACUGUIGUUUGU - « = o - o e e o o m e e m m e e m e et m e e e m e e e @ e e e ke e e e eea e 1 0 hsa
........................ AQgCAYCACACUGUIGUUUGUR - = - - -« e o m m e e mmm e m m e et m e e e e e e m e e e e e e e e 5 0 hsa
........................ f=TeToz=T oz=Toz=To1Ue 8T o 01U 0T TU oo 1 0 hsa
........................ agcagcacacugugguUUUUAU . . . . o o oot i aaaaasaaaaaaaaaaaaasaaaaaaaaaaaaaaan 1 1 hsa
........................ agCcagcacaCUgUIQUUUUOUAA . - - - . o o e e e m e e m e e e e e e e e e e e e e e 1 1 hsa



